Jean-Louis SPADONI

Né le 22 janvier 1975 a Aix en Provence

Célibataire.

Adresse personnelle: Résidence le Galice, rue la Chartreuse, E, 13090 AIX-EN-PCE
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1°" Février 2006 :

1999-2002 :

Depuis Sep 2006

Depuis Sep 2018

De Fév 2006 a Dec 2010
Depuis janvier 2011

2015-2017

Biologie :
Informatique :

Bioinformatique :

Depuis Sep 2013
Depuis Avr 2014
Depuis Avr 2017

CURRICULUM VITAE

TITRES ET DIPLOMES
Mattre de conférences a la Chaire de bioinformatique du CNAM (section CNU 65).

These de Doctorat de Sciences, spécialité : Paléogénétique et Génétique
mitochondriale, a I’Université de la Méditerranée/ Faculté de Médecine de Marseille
Sujet: "Etude de I’ADN ancien des Bovidae du site de Lattara”.

ACTIVITES UNIVERSITAIRES

1/ Enseignement
Responsable opérationnel des enseignements de Bioinformatique du CNAM (équipe
pédagogique Bioinformatique, EPN7)
Responsable du parcours bioinformatique de la licence Professionnelle de
Biotechnologie et du certificat de compétences de bioinformatique du CNAM:

Initiation & la programmation, Algorithmique, Systémes d’exploitation,

Bases de données, Internet: 120 Heures/an

Utilisation et applications de la bioinformatique: 25 Heures/an
Licence professionnelle de génomique du CNAM :

Introduction aux principaux logiciels de bioinformatique : 60 Heures/an
Responsable du parcours pharmacovigilance et autres vigilances de la licence
Professionnelle de Biotechnologie du CNAM

Systémes d’exploitation, bases de données, Internet: 30 Heures/an

2/ Recherche
Chaire de Bioinformatique du CNAM (Pr Zagury) et EA 3199 (Pr Pochart)
Laboratoire GBA du CNAM (Pr Zagury).
- Etude des polymorphismes génétiques des patients extrémes du sida de la
cohorte GRIV et IHAC
- Développement d’une méthode d’analyse des polymorphismes a partir de
banques d’expression (eQTL)
- Développement du logiciel Automat de criblage des banques.
- Modélisation moléculaire : Design d’antigénes peptidiques pour des vaccins
anti-cytokines.
Co-encadrement doctoral

COMPETENCES

Techniques de la Biologie cellulaire et de la Biologie moléculaire

Maitrise des plateformes Unix/PC/Mac

Matitrise des langages : Scheme, Java, C, PHP, HTML, SQL, Python, Bash
Alignements de séquences, criblage de banques, Phylogénie, Analyse des réseaux
métaboliques, NGS, Modélisation moléculaire, Statistiques de base

RESPONSABILITES COLLECTIVES
Membre du jury national de I’Eicnam

Membre du Conseil Scientifique du Cnam
Membre élu du Conseil de I'EPN 7 (équivalent a un département)
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Revues a comité de lecture
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